
1. Prélèvement d’un morceau 

de cartilage d’oreille de l’animal 
par un technicien 

(inséminateur, Elitest ou OS) 

2. Réception de 

l’échantillon à l’OS 
3. l’OS enregistre l’échantillon. 

4. Envoi d’un fichier à VALOGENE 

avec toutes les données sur l’animal 
(numéro, parents, échantillons) ain-

si qu’un fichier si l’indexation est 
demandée (achat de génotypage). 
VALOGENE vérifie la cohérence des 
données (échantillons reçus, erreurs 
d’identification, mauvaise parenté, 
échantillon valide ou non) et fait un 

rapport hebdomadaire. 
6. LABOGENA déroule le brin 

d’ADN. 
(C’est comme s’ils recevaient un 

livre, et ils l’ouvrent….) 

7. VALOGENE interprète les 

données (il lit le livre) 

8. GENEVAL reçoit les données 

brutes de génotypages, calcule les 
index et les renvoie à l’OS. 

9. l’OS met en 

forme les index et 
les restitue à l’éle-
veur s’il le souhaite 

5. Envoi de 

l’échantillon à 
LABOGENA par l’OS. 

 

GENOTYPAGE : QUI FAIT QUOI ? 


